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ВВЕДЕНИЕ

Согласно  «Доктрине  продовольственной  безопасности»

(распоряжение Правительства Российской Федерации от 17.03.2010 №376-

р) появление рисков в агропромышленном комплексе может существенно

ослабить  продовольственную  безопасность  России.  В  соответствии  с

целями  и  задачами  государственной  политики  в  сфере  инноваций

(постановление  Правительства  Российской  Федерации  от  15.04.2014

№301),  а  также политики импортозамещения необходимо сосредоточить

усилия  научного  комплекса  в  обеспечении секторов  экономики,  которые

создают гарантированный внутренний спрос на научные исследования и

разработки  в  агрокомплексе.  В  2006  году  Минсельхозом  Российской

Федерации  разработаны  и  утверждены  «Правила  определения  видов

организаций по племенному животноводству».

Основной  задачей  современной  биотехнологии  является

усовершенствование  племенной  работы  в  пчеловодстве  путём

использования  молекулярно-генетических  методов  для  паспортизации

чистопородных семей (с отсутствием гибридизации) и линий пчёл.

Предложенный  методический  подход  комплексного  тестирования

пчелиных  семей  по  происхождению,  т.е.  по  принадлежности  к  той  или

иной  породе  (подвиду),  по  хозяйственно-полезным  признакам

продуктивности, послужит основой для создания единой информационной

системы генетической паспортизации в пчеловодстве и единой базы данны

по  генотипированию  во  ВНИИплем  МСХ  РФ.  Единая  информационная

система  в  пчеловодстве  необходима  не  только  для  получения

высокопродуктивных здоровых семей пчёл, но и сохранения аборигенных

подвидов и популяций пчёл.

В случае учёта пчелиных семей на пасеках пчеловодам необходимо

проводить  оценку  достоверности  происхождения  и  характеристик
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хозяйственных признаков пчёл. Только в случае тщательного первичного

учёта этих показателей возможно эффективное применение молекулярно-

генетических методов и определение племенной ценности пчелиных семей

и  линий  пчёл  по  методу  BLUP (лучшему  нелинейному  неискаженному

прогнозу).  Для  определения  степени  гибридизации  и  чистоты  пород

(подвидов) применяют анализ митохондриальной ДНК (МТДНК), в случае

исследования  генетической  структуры  популяций  пчёл,  определения

достоверности  происхождения  и  определения  чистоты пород (подвидов)

применяют  анализ  микросателлитов  и  SNP  (однонуклеотидных

полиморфизмов).

Генетическая паспортизация пчёл экономически целесообразна для

повышения  эффективности  селекции  отечественного  пчеловодства.

Производство  здоровых  чистопородных  пчелиных  семей,  соблюдение

плана  районирования  пород  (подвидов)  для  избежания  гибридизации  и

подбор  медоносных  культур  для  нектар-цветочного  конвейера  позволит

увеличить  продуктивность  пчелиных  семей,  а  также  повысить  за  счёт

опыления  урожайность  энтомофильных  сельскохозяйственных  культур,

обеспечить  возможность  экспорта  продукции и  получить  максимальный

экономический эффект при реализации продукции.

ОПРЕДЕЛЕНИЕ И КЛАССИФИКАЦИЯ ОБЪЕКТА
ПАСПОРТИЗАЦИИ

Изначально для объекта исследования определены домен эукариоты,

царство  животные,  тип  членистоногие,  класс  насекомые,  отряд

перепончатокрылые, семейство пчелы настоящие, род медоносные пчелы,

вид  медоносная  пчела,  а  также  ряд  подвидов  в  соответствии  с

классификацией  на  основе  общих генетических  признаков.  Медоносные

пчелы  делятся  на  несколько  видов.  В  Европе,  Америке  и  Австралии

термин  «медоносная  пчела»  означает  вид  Apis  mellifera. Все  эти  пчелы

происходят  от  прародителей,  рождённых  в  Европе  и  Африке.  В  других

6



частях мира существует несколько признанных видов медоносных пчёл,

прежде всего A. cerana, A. dorsata и A.florea.

Термин «раса» в настоящее время используется все более неточно и

неправильно идеологически для упоминания подвидов и гибридов пчёл, а

также подвидовой дифференциации. Под расами понимают то же понятие,

которое  используется  для  понимания  прародителей  у  животных.

Существуют также определённые линии медоносных пчёл, чей ранг ниже

таковых  у  подвидов  (особенно  в  пределах  номинантного  подвида  A.

mellifera mellifera, являясь одомашненными штаммами, которые не могут

быть  отнесены  к  определенным  видам  дифференциации.  Такие  линии

называются  породами.  Породы  часто  не  признаются  энтомологами  в

современной  зоологической  номенклатуре,  т.к.  ранги  подвидов  выше  и

имеют формальные научные названия в зоологии. В настоящей инструкции

внесены  необходимые  коррекции  и  под  породной  принадлежностью

принимается подвидовая принадлежность.

На  основе  морфологического  сходства  и  разделения  по

географическим регионам с последнего ледникового периода представлены

пять линий пчёл:

1. А (Африканская);

2. С (Carnica,  подвид  к  востоку  и  югу  от  Альп,  в  т.ч.  вдоль

Северного Средиземноморья);

3. М (Mellifera, подвид Западной Европы);

4. О (Восточная пчела);

5. Y (Yemenitica, Эфиопия).

Родословные пчёл гибридного происхождения, африканизированных

пчёл, Бакфаст и др. гибридов не имеют официальных названий.

В линии M представлены три расы:

1. Mellifera (коричневая, тёмная лесная пчела);

2. Lehzeni (вересковая пчела);
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